
Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

60.9

0.9 1.2 2.1 2.2
0.6

3.5
1.2 0.5

2.1
0.1 1.2 0.3

3.4
2 1.1 0.6 0.7 0.1

15.4

EPI−103



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

58.5

0.8 1.2 2 2
0.6

3
1.1 0.5

2.1
0.2 1.3 0.4

3.3 2.2 1.3 0.8 1.1 0.3

17.4

EPI−104



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

60.5

0.9 1.2 2 2
0.6

3.1
1.1 0.5

2
0.1 1.2 0.3

3.1 2 1.2 0.7 0.9 0.2

16.4

EPI−111



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

60.2

0.9 1.2 2 2
0.6

3
1.1 0.5

2
0.1 1.2 0.3

3.2 2 1.2 0.7 0.9 0.3

16.4

EPI−113



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05
1e

+
06

63.5

0.9 1.3 2 2
0.6

3
1.1 0.5

1.8
0.1 1.1 0.3

2.9 1.8 1 0.6 0.8 0.2

14.5

EPI−119



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

60.6

0.9 1.2 2 2
0.6

3.1
1.1 0.5

2
0.1 1.2 0.3

3.2 2.1 1.2 0.7 0.9 0.2

16

EPI−120



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

59.6

0.9 1.2 2 2
0.6

3.2
1.1 0.5

2.1
0.1 1.2 0.3

3.3
2.1 1.2 0.7 0.9 0.2

16.5

EPI−127



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

60

0.9 1.2 2 1.9
0.6

3.1
1.1 0.5

2
0.2 1.2 0.3

3.2 2.1 1.2 0.8 1 0.3

16.5

EPI−128



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

58.7

0.9 1.2 1.9 1.9
0.6

3
1.2 0.5

2
0.2 1.3 0.4

3.3 2.1 1.3 0.8 1.2 0.4

17.2

EPI−135



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

61

0.9 1.2 2 2
0.6

3.2
1.1 0.5

2
0.1 1.2 0.3

3.2 2 1.1 0.7 0.9 0.2

15.8

EPI−136



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
1e

+
05

2e
+

05
3e

+
05

4e
+

05
5e

+
05

6e
+

05
7e

+
05 59.3

0.8 1.1 1.9 2.1
0.6

3.3
1.2 0.5

2.1
0.1 1.3 0.3

3.5
2.1 1.2 0.7 0.8 0.2

17

EPI−143



Histogram of % CpG methylation

% methylation per base

F
re

qu
en

cy

0 20 40 60 80 100

0e
+

00
2e

+
05

4e
+

05
6e

+
05

8e
+

05

60.1

0.9 1.2 2 1.9
0.6

3
1.1 0.5

2
0.1 1.2 0.3

3.1 2 1.2 0.7 0.9 0.3

16.8

EPI−145



Histogram of CpG coverage
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